Nucleotide sequences of genes identified as unique for each subspecies

>Lp_sbsp_pneumophila_hypothetical_protein_group_1109
ATGTCCATTATATCTAATCATGACATCACTTTTAGTTCCACCCAAAAGGATTTGATCGAA
AAACAGCAAAAAAATGACATTAAAAATCAACACATCGCAGATGTAAAAGCGAATAAGGGA
GGAGAAACATCAGAAAAATTGATTGTTTTTGGTGCCAAAACAACAGCTCTTGCGGCGTGT
GGTATCGCTCTATTATTTCCACTCACAGCACCAATGATTATTCCCATAGCACAAGTCAGT
GGTGCAGTGGCACTAGTCATCATTACTCGCAAGTTTATCAAAAGCTCCTAA

>Lp_sbsp_pneumophila_hypothetical_protein_group_1136
ATGCGAAATAAAGATGAAAAAGCGAAAGAGGTTGCCACTGATTCGAGATGTGCCGAAGCC
AATCGGCTTACCCAGCTGATTACAGGGGCAATCCTTGCCGACAATTGTTTTTTCCCAAGT
GGCGTCTATTCAATAAAACCTATGGTATCAAGCCCACAACCGCCTCAGGAAAAAACTACA
CCTAGCATGTAA

>Lp_sbsp_pneumophila_drrA
ATGACTACGTCGGTGTCTTTTGATGAAACTTCAAAAAGAAATGAAGGTAGGGTAAAGAAC
ATCGTTTATCTGGATTTCGATGGAACAATAACTGGTGCACATGGCAAAGAAGTGATTAGT
TCCCCCCTGTGTGAAGCTTTGAGTACTAAAGCGACTTTTGATGAAAGGATGCGCTATAAA
AATGAGTATGATGCATCTGACAATAAGATTAAAATAACAGAAAATGCCAAGAATTTTCTA
CAAGATGTCAATAAATTACATCCACAGGTAAAAATTGTAATAATCAGCCGTAATCATGAA
AATTATATTAAAGCTCTTTTAGAATTCGAAAATATTGATCATCGAAATATTATTATTTAT
CCTCGCGGCGTAGGAAATACAATAGGGCCAGGGGAAGACAAGTACAAAGCAGTGGTATCA
CACGAAGAAAAACCTGAATGTTTACCAGGATTTCGTTTGATTTGTGATGATGACGAGGTA
GATGGGGAGGAGATGTGTAATGGGCTTATACATACTGGACGCTCCCAACTTGTAAAATTC
CATAACGAAAAGCCAGGCCAATTTAAATGGGGTGAATATTTTAAGGAAATATTAACTAAT
TGCGATATTGCTGTAAAAGAATACCTGAACGGAAAAATAGGTTCACGCTTCCATCTTTTT
ACAGCAAAGGTAGATGAAAAAACAGGTGACCAATCTTTTAAAGATAGATACAGTCAAGTA
AAAGGAGATATATTAAAACGCGCAATAATTAATAATTTAAAAAATGATATAGAAAAAATA
GATAATTTAGATGATTTAAAAGACTTTATAAAGAAATTTAAACAAAGCTCCGAATATATG
ACCCTTAGCAAAGCCCAAGGGTTATTTACTAAAGTTACTGGCATAAAAACTGATTCGCAA
CGGGCAGTAGAAGAGATTTTTAGCAAGGCACTCAAAGATTTACAATCACCCAAGCTTGCA
ATGAGGTAG

>Lp_sbsp_pneumophila_hypothetical_protein_group_1891
ATGTCAAATCTAATAGAACTTGCTTTAAGAAACGCGGCACTTGATAGAACAAAACTTTTA
AGTCAGGTACAAAAAATTGAATTTTTAAATGGTTATGATCCCAGGTTTGTCGAGGGATTG
ATATCATTAGAAATGATAGGCGATATTGATGAATACGTTGCTTCTTTGATGTATGTTAAA
ATGACTGATAAATACACTCAGGAGGAAAAAGAGCAATTAACAGATACTATATTAACCATC
AATAATGATCGATTGATTTCATGCCAATATCGCTTTCCTCAATTATATCAAAAATTAATG
CAAGACCAATTTTTATCTACTTTCTTTTCAAGTTCGCATTTGCTCCCCAATATTGCTCCA
GGCACAAATAATCAATCTTATGAAACAGTAAGTACTAATAATAAAATGAAGATGGAGTCA
GCAAAGTTATATGGGCATTATGAATATTATCAATGTGTTGTCGCTTTAATCACTCAAATT
GATGGTTCTCGATATTTTTATCATTTGAATCCAAACCGTATCTTTGGTGATTACATGGGT
AGTGCGCCTTTGAAATTATCAGGTAGTGAACTTAAAGATGTAAAGGATATAACCTTTATC
CTTCACCCGCGAAGTATGGTTGATTATCGCGAATTTCAAAGATTACAAGAGAGAAATATT
GTTTTTAAAACCGTTATGCTACCAGTGGGGGCAAAGTCGGTATCACTTAGTTATGATACA
GATAAAGATGTATTGACGGTTAACAATCTTGAGGCAGGACAAACTGTAACATATAACAAT
CTGCTACAAACACCCCAATATAATAGATATCAATATACACCTGAGCAATATTTCATGACC
CAACTATATAGAGGCCAAACATGGGCAGAAGCACTTGGCGAGGCATTGGATAAATATATT
GTTACAAGACAAGAAGGAGCAACCTGGTGGGATCTTAAACCATTATTTTTTAATCGTAAG
ACTACAAAAAATAATATGATTGCTGCTGCGCGGATCAAAAAGGAAATTGAGGCTGGTGCT
ACCTCATTTGATTTTACAGGGGTTAGCAGGAATGGCTTGCTTAATCAATTATTAACAACT
GCTGTTGACTATCAATTAGAATACCAGCGTGGATTGCAAAACGGGGTGCTTTCGGCTGAA
GACCTAACAACAAGTGCTGCGTTACGTTGA

>Lp_sbsp_pneumophila_hypothetical_protein_group_2416

ATGTCGTATTCAAAAATCGATGTACTTGAACGCAAATGGAGTTCATTAGAGGCAATAGTA
AAATCATATACAGATCCTGTTGAATATCACTTATCCGAAATCAAAAAATTAATGACGGCA
GAGTTTGTTGTTGATTTCAGTAGCCATGCTATTTATCTCCATACAGAATATGTGCATCGT
TTCACCCAACAATTAATCAATTTGCGAAATACCTCACCAAATGATGAAAAATTACTTTAC
ATTCATCAATTATGGACAGATCTGTTAAATTGCAGAAATCAAAATCCTCTTAAAATTAAA
CACCACAAAAAGTTAGATGGCGAATGTACCTTTAATTTTTCGTTAAAAATGATGGAAGGT
AAGCCCTATGGCTTCAAAGAAGTTCAGATTTTAGATCCCAATAATACTGCTGAACTTAAT



AAAGCAATGGGGGAAATTAAACGTATCGATTCTTTAGCCCATGGAGCAAATTTTGGCGAT
TTGCCTTTTATAGGGGATATCGTCCTATCTTCAATGTTACATTATAAAGAGACTATTTGT
TTTATTGCCAAGGATAAAAACGACGAAGTTATTGGGTATTGTTGGGGAATGATGTTACGA
GATATTCCTGCTGGTGAAAAGAATAAAGTCAATGTATTTTGGGTAATGAATTTAGCCAAA
CATCCAGATTTTTATGATCCTAATATTAAAGTCGGGGAGGCATTGCGACAACATTTAGCA
AATACCTTATCTAAAAATCCTGATTGTCATTTTCTGGGTTATGAACATGTTTTAAATCAT
AACTTTCATTTAGCAATAGTCGATGGAGGAGTACCGAAGAAGGAAGAAACGATAAGTATT
GGTCAGAATCAATACCAAGCTAAATCCCTGGTTAAATATGAACCTTTAAAAATGCAATAC
GATCGCAAACATATCATTAAAACCAATAACCATCAGTATCCCTACCCCAAAGTGGACGTC
ATCAAATCTAATTTCTTCACTGCTCTTTGGTATGCAGCCCCAACTGCCTTTGATTTTATT
TTGGGTGGTATATTAATTTACGGTCGAGCTTATTATCAACAATGGACACATTCCATGTTA
GGGCAACCGGTAACACATAGAATTGAGAAACCTATTTCGCAAGAGCAACAAATTTGTGAC
TTGAACATTTTAAAAAGAATTATATTAAGTGACGTATGGGGACAGCAAGGGACCACATTA
TTTTTTGATGCATGCATCCCTAACACGATTCAAAAGCTGCAACAATTAGTCAAAGAAGAT
CAAATTGAATTTCCTAGTTTGCAACAATGTGTCGCAAAAAGTGGTTGGGCTTTATGCAGA
AGCAAATTGACCGCTTACTTTTATTTTGCCATTACACAAAGTCAATATCCTAGTGCAGCG
ATCAACTTATTGATACAAAACGACATGACACCTAAAAAATGGATTGAATTAATCAGTGAG
GAGCGTCAAATATCTGCTCAGCAAAGCAGTGAAAGAGCTTCCATCTAA

>Lp_sbsp_fraseri_DNA_helicase_pcrA
ATGCAACTGACTGAGAAACAACTTCAAGTAATGGAACTTAATGGGCACCTGCTTGTTACA
GGAGGCCCCGGCTCTGGTAAAACGACAATCTCGATTCTTAAGGCCTCTCAAATAGCAAAA
AATCACCTTCGACCGAATCAGCAGATTCTTTTTCTTAGCTTTGCACGGGCAAGTGTGTCG
CGAGTTACGGAAGCCATTGAGTACGAACAGAAAATCCCTTCAACCCAAAAAAAACGTATC
AATGTCGAAACCTATCATTCTTTCTTTTGGCGCATCATCAAGACGCATGGATATCTTATC
GGACTTCCACGCCAGTTGGAAATTCTTCTTCCTTCAAACGAGTCGATTGCTCTCTCGGAG
ATCAGAGCAAAATTCCCCAAGAGACCACATACAGATGAGCAGAACACAGCAAAAAAATCA
ACTGAACAAACAGAACGTATCCGCTTAGCAATTAAAGAAGGAAAAGTATGCTTTGATCTA
TTTGCGACCTATGCCAGTGATATACTATATGGAAGCAGTCGCGTTCGTCACCTAATAGCT
ACCATGTATCCTGTTATCATTTTTGATGAATTTCAAGATACTAATGATCAACAATGGCGT
GTGGTACAAGCATTAGGAGAATTCTGTCAACTGATTGCACTCGCTGATCCAGAGCAGCGG
ATATACGATTGGATTGGAGCAAATCCAGCTAGGCTTGAGCATTTTCGTAAAACGTTTAAT
CCGGTAGAAGTGGACTTAAGTGCTGATAATCATAGAAGTCCAAATGTAGAAATTGCATTG
TTCGGAAATGACCTGTTAAATAGCAACTTTCGACAAAATCCCTACAAGGGCGTATCTATT
AATTATTTCGATTCATTTCCTGCACCAGCAATGACTAAACTTGTAACTGAAGTTTATGCC
GCCCGCCAACGATTGATAGAACAGAAAGTAGATAATTGGTCATTAGCTATACTTGTACCA
ACCAAGAAATTAACACGCCTCGTGTCAGATTTTTTGCACCAACCTCCAGCAAGAATGAAA
GCAGTGGCCCATGTTGCTGTCATTGAGATGGATGCAGCAATTCTTGCAGTGGAGATCGTT
GGGCTTCTGCTTCAACCCTCTGGAAGAAAAAACCATTTCGAACAGTTCATTACATTGATT
TGCAACTACTTTCAAGGCAAAAATGGAGATTCTCCAACACAGATAGCGTTGAAGGAAGCT
GCAAATATTCGGAAGTCTTACGAAGAGTTATTAGTTAGCCAAAATAATGGTAATGCACTT
CGTAAAAACAGCATTTTAGTAAACATGTTGACGGTGTACAATCAGATTTGTGCTCTTGAA
TTGACGGGTATACCTGAAGAAGACTGGCGGAGTATAGGACGTACTATGGAAAATGGTGCA
TGTAAACGCCTAAAAGAAATTGCAGACGAAGTTAAGAATATTCGGTTACTGGAACGCGGT
ACTCAACTTCGCCAACAATTATCCCAAGATTGGCGAGACAGCCAATATGGCAATGCATTA
TCTATCATTCGACAAGCATTTGTCCAAGAACATCTCTCTATGACTGCGAAACCAGAAACC
GGAGTTGTTGTGATGAACATGCATAAAGCAAAAGGTAAGCAGTTCGATGAGGTAATCATT
TTTGAAGGTTGGCCTCAGCGAGTAAGAAGAGAAATAGTAGCTAATCCAGATCGTATTGTA
CGTTTCAATTCCAAGGAGGAAATAAACGACCAAGCACGTCAAAATCTCAGGGTCAGTGTG
ACTAGAGGAAGGCAAAAAGTTACAATTTTAACCCCAAGTGACGATCCTTGTATCCTCTTG
CCTAAATTATAA

>Lp_sbsp_fraseri_hypothetical protein_group_2585

ATGACTAAATACGTTGAACAAATTGTAGGTCTACTCTCTGGCTTAGACATAAAACAGGCA
GAATCTTCTTTGCAAAAGATGAGCATCGATCAAATCAAGGTTATGCGTTCTCGTGTTTTG
CCTCAAATAACAGATTTAGAAAGAAGAAAACAATTAAGATCGCTTCTTAATGAGCGTGAG
CAGCAAATTTATGCCAGTGCTGAGAAAGATTCAGTTCTTAAGGTAGCTGTTCAAGAAAAC
ACACCCATTAGTGATTCACTGAAAGGGATATTTGATGAGATTACTCAGAATGTGATTTTG
GGGTTTAACAGCGAGGTTGAAAGAACACTTCTTCTGGAAAGAGCGTCCTACAATGAGTTA
TTTGTACTTGAAAAAAAACTAAGCACGATGCTTCACTATGATTCAGCAAAAGAATTGTAT
CTCAGCGTTCAAACCGAGATGGCAAAAAGGGAAAACGATGAAAATATAAACTCTGTAATA
TGGGAAAATGAGTTAAAAGAGAGAACGATAAATGGGAATAATCTTTATTGGCAGGGCAAG
CTCTGGCAAAACTTGATTAGTCATAGTAATCAAATTAAAGCAGAACTTTATAAACCGTCA
GTCAAAACATATGAAGATTCTCCTAAGCGTGTCCCAGGCTTTTGGTCCAGAGCAGGCTCT
TGGATTGCTGATACGGCGAATGCTCTGGGAGCTGGCGTATTAAAAGTCACTGCTTTTGTT



TTGGGAGCTATACCTTATGGCATTTACAAGGGAGTTAGTTTATTTAAAAATGCCCCCCCA
GAGCCAGAAGTCAGGGAAAAACCCCCAGTTATCGAACTCAATGAAGATGATAAGAATCAT
TTAGATCGATTACGCCTGAAAGGCGCGCAAGAGGTCGCAAAGGCAACAGGTCTAACTGGC
TTTGGTGGTGAAAAAAAACGTGATAAAGCGAGTGTCTTGACCTCATTACACTCTCGATTC
GGTATGGTTATAGCGTCGCAGATGATGGCAGGGACAAAAAATTCACATCACCGCGATTTA
AATACTGTTATTGAATCACTAACAAGAAGCACTGATGACAACAATATCATCGAGGAAGTA
GAAAATGCGATTAAAGGAGTCATTGATCCTTTCGTTGAAAATCCTCTAAATGGCGAGCAT
GCCTGCTCTACTGGTGGTGATCCAGATATGGTCACTTCCATGGAACGAGAGCTGTTTAGT
AAACTAGTAGAGAGGCCTGAGGAATTTGAAAAGTATGGTGTGAGGTTAACAAAAACAGAA
AAAGCACAAGTTAAGAAATATTACGACACTATGAAAAATACCCAAGACTTGAGTCATATA
CTGAAGGCTGTGGGTGCGGATTGGGGGGGGTATAGACCAACATATCCCAAAAAAGGGGAA
CCCAAAGATAGTTACGTGAAGGTTGAGCATGATTTTGAAAAAAAACAACAAGAATTTGAA
AACAAGCTGTTGTTAGCAAGCCGAGCTGTACAGGAAGCGATTAAAAATCTAAAGGATGGG
GAGTCACTATATCTTGAGACAGGCCTGGAAGGTCATGCTATGCAGTTAGTCATCAAGAAA
GAAGGTGCGAATATCAAGCTGTCAACGTATGATTCATCTGGCGCTTTAGAAAATACTGCG
CTTGCGAAAGGAGGGCTTTCTGTTATCAAGGAAGGAGCTAAAGACTTTAGGGATGTCTTT
GCTAAAAAAGGTTTATGGGCTGGCCTTGGCGCTCTTGCTAGCACTATTTCGGGTGTCTTC
AAGTTGTGGCGCATGGGCGAAGAATCGATGAGAAGAAATGCCTTAACTTTTTCTGTTCCT
CAAGAAAAATTATACACTTCAGACGGATTGGATTACTTACGGACCTTAATAAAATCCAAC
TCAATGGCTGGCTGGGCAGAGACTCATATTGATTTAAAAATTAAACATACCACTATGGAA
GAGCGTAGTCATATGGGCTATTGGGAAAAGCTGATGGCTTTAAATGCCCAATCAGACGTC
TATTCAAATTACATCAAAAATTTTACGTCAATCGCCTCTGATGATTCACCTCCTGAGTTT
CAGGATTTACTACAAAGACCGCAAAATACGCAAAACTGTTTTGCGAAAAAAGCCCAATCT
TGCGAATTGTATGAATTAGGAAAACCAACCTATAAAAAAGTTAGATTGGCGATGATGCTG
GATCAAAGGCAAGGTATATTGGATGATGTGTGCGGTAAGGAAGGTGTCGCACAAAGTGAC
AAAGCAACCAAATTACTAAGTGGATCCTATGCTGTTGCACTGAGGAAAATGGCATTGGAA
CCTGAAATACTATCTCCAGACGAGTTGTATGAAGTATCTATGCGCCTGAGTGAATTAAAA
ACACCGCCGACGGAAGAGTACTATAAGAGTTATTTTGAAGCTTTGATCAAAGCGAAAGAA
CAGCTAATTGCTCAGAAGAAGACTTCAAATCAACCAGCTATTGATCGTATTAATGACAAA
ATTAATAGTCATGCTAAAGAATTTTATTTGTATTTAAAAGAAAACAAACAACAGGATAGA
ATTGAAGCAATTTTTGACCCGGCATTTTACAATAAAGAGCCTAAAGATTGGCCATCTGAT
GGAATGCCATTAAAGACTATAGAAGGAAAAATTGATACAGATGCTTTAACAGAATTAAGT
AAGCATTCTAATTTTCTCGCATGGAAAGCCACCATTCAATTAATGAATCATCAAATTAAA
AAACTAAGTGTCAATGAAAGACATATACATTCTGAAAAAGAGCGCTTATCTTCAACAAGT
CGTTTATCCCGTGTTACGACAGAAGATTTAATCGACGCAAACCTAGTTACTTTTAATTCC
GGTGAATCCAGAAAAGAAACGATTAAAATTGAGATAAATATAGATGGTAAACGAAAAGAA
ATTGATATTAATGCATACTTCAAGCGTTTACGCGCAGATAGAGAAGCTCTTATAAATCCT
AAAGTTGTTGATCTGTTGAATTACATATGTAATGCCTCTACTGCTTATAAAGAAACCTAT
ATAAAACAAGTATATAAACATCAGATCAAAGCCTTTGAAGATAAAATGACTTCGAGCATT
GACCAAACTGCTAAAAACTTGAAAGAAACTATAGATAAGTTGAATCAATTTAATAAAAAA
CTGGACGAAAAGATTGATCAGTCTAAAAAACTTATTGAATCAGTTAAAAAAGAAATAGAA
ACAGAGCAAAAGCTTATTGGTGATAACAAAAATTCAGTCAAATTAAGAAATCTGACAGCG
CGTTTGGATCTTTTAAATAAAGAAGTGGATGAGTTAAACGCATTGCAGCGTTCGATTGCA
ACCAAACTTCAAACACTTCAAATCGATGAAGAGGTTCCTGGCCCCAAAAAGAATATCGCT
ACAGCAAAAACGCTATTGGCAAAATTGCAAGAGTTAAAGACCAAAGTTCCCCCAGATTTG
CGAACTATCAACGCTATAAGCAAAGTATTCAGAACGGGTGATCATGTGTTGGATAGTGTT
AAAAAGGAGACGGAGGGGGCGATAAGAGAATTTGAAGTCGATAATATCGAAGAACAGGCA
AACGACCGCCTCAATCACGTTAATAAATTCCGTGAGCGAGTAATTAGCAATCATTTAGAA
GCCAATTCTGAATACAGGATATTAGACGAACTCGCCTCAGGACGGCTTGGATTGGAAATT
GATAAAAATAGGGATATGTATAAGCAAACACCTGAGGAGAGGATTGAGTTTTACAGACAA
GGAAAAAATACATTCTTATTTGGTTCAGTATTCCAGGAAATCCAAAGCTTAAATCAGAAG
CTAAAAGAAAAAGTGTTTGAAATTATCGAACAAAAAGTAATATTAAGTACGGATGAGTAT
AGTGCAAATACTTTCGATTCAATTGGCACCGGAAATGCTGAATACATAAAACTGGATACA
GTTGCGGGGAGCATTAGCAAGCAACCCATTCCTGATGCAATCAAGAAAGAATGGGTTGAA
AAAATGTTTTTGATTTGGTTGAAACATGAGCATCCAGAGAAGTTAAATAAACTTCAGAAT
ACCACAAACCAGGTCGCAGCAATTAATAATGCGTTTCATCACTTTCTAGAGCAAAAAGCA
AATATGAAATACGGTGCTCTAATGCAATCCGGATATCCTATAAACCTCAACGAGAGTCAA
ATTAAGGAGATGTGGCAGCCTATTGATATCGAAGCTAAACGTAAAGAGCGAATGGATGCT
GGGCGAGTTATTTTATCAAAACTCATGCAAGCCGGAGGACTATTAGATAAGATCCGCGCG
AGAGAAAAAGTCAAGGAACCTGTTGTTGAATCAGTTAAGTTAACCCCTGAAGAGTTAGTT
GGACAGCACGCAAAAGTCGATACAGTCGATTATGCCCCACCTGAAGTGGAATTTTTGAAA
CTGTATCAGACTACGGTTATCGATGGTAATACTTTAAAATTCTTGCGCGCCAATCCAACA
CCAAAACCGAAGGGAAGAACAGAAGAGGATTGCACGAAATATTACAAAGAGGTTGAAAGC
CATTTGCATAAGCTGAAAACATTTGGTGGCCTGGAAAATAAAGCACAACGAATAACCGAG
TTTTGCAACTCAGCGACTGCTGAAATCTTTAATTTACCCTATCCCCCCCCCCCGCAATTG



ATAACAGATTTGGCACAGAGCATGCTAGAGAGATATCAAGCGGATGATGAGGATGCCTCA
TTAAATGAAGCCTTCAAAAATCTTGAGAATGCCGAGCGTTCGCAGCTTTTAACAAATTTC
ATCAAACTGAGCTTGTCTCAAATTAACGTCAATGTTGATCGGACAGTTAACCATAAATTC
TTTTCAATAATCAAACAATGGGAAAAACTGATAACACCTCGTGATGAGGAAATGTCCAAC
AAAATTAAAGAGCTTGACCCAATAGGTACCCAACCCGATGACATTAGTTTGCTAAAAAAA
GTTGATCTTGCTATTCAAGCATCTCCTATTGGATTAGAGGGTATCTATGAAGGACAAAGA
GGTTTACAAGTCGCCTTAACCGACTATGGGAAACAAAAATCTGTCGATCCAGCATTACGT
AAATTGGCTGATCGACTGGGCATGCGTAATGGTGACGCCATACTAGCTCATCAATTCATC
GCGTATTACTCAAATAAAGCGTTTCTACTGTCAATTGATGGAATAAACAGTACTCAAGGG
CGTGAATTTTTTGATCGAGCTTTCCTGGATGCTTTCCGAAACGCTACAGCAGATGAAAAA
GGTAAGCTGTTAAATTTTCTACAAAATATTCCGTTGGATCAAAAACATAATCCTTGCGCG
CTGAAAGCGCCACATGAAGCGTTTATCAATGAGCTTTTGGTAAAGTGCGCAAATATAGAC
CCAGAAGCATACAAGGCAATTACTAATACCGACTTCCCATCGACTAAAGCATCAGATGAC
TTTATTGATTCAATCACCAAAAAAAATCCATTAAGTCCCAAAGAACCTGATGCAACGGAT
CGCTTATTTGGATTTGCCAGAGATGTTAACCTTCTTGCTCTCAAAATTGAGCATTTCCAA
AAGAAAACTCCACCACTTAGTCCTCTTGATCAAGAAAAATTAGATGATCTCTATGCGAAA
TTAATCTGTTCAAACCTCGCTTATCAATTGACCTATGACCAAGCTACGGAGGACACTCTT
GACAATTTGCATAAGAATTTTGAATTTACTCGAGAAATGGGGTTGGTTCAAACCAATATA
AATCAACTTCAAGAAAATATGAATCGGTTCTCAAGTACATTAAATGAAAATGGGCGAGCC
AAAAAATTTAAAGAAGCGTTCGATCAGTACGTCAAAGATGACAAATTTGATGGGCGTAAA
ATAAATTGTAAAGAGATTCCTGAATCTGTTAAGGATCTTCCTGGCTTTATCTCATTAGGT
GATAGATACAGCTTGGATGTTTTGCATGGTGCCATCTATTTTGGAAATAACAAACTAGGA
GTTATGCCAACACACATCCAGGCGAATATTGCTTTACAAGTTTTGGGAATAGAGAATCTT
CCATTCAAAGCAAAAGACGGCGGATATATTTATGTTGAAGGTGAAGATGAATTGGATTCA
GGTAATAAAATTAAAGCATCTATCACACCTCAAAAAGATGGAAGTCTTGTTATCCAGAGA
GAACTCAATACTTTGGATGGTGATTCTAGAATCCTTCAGTACATCCAACCCGATAATATG
GGCTCGATTCCAATTTCCTTACAAAGAAGATTGAAGGTAGAGCATTATTTTACAGACTCT
TCGGGGTTGATTCATGGATTTACTTCTGATTTCAAGCCAGTAATAAAATTATCAAAAGAT
ATAAATGGGGTTTGGAATGGGAGTTTTGTCGATCACCTTGGTAGGCAAGTTCCTGTTCAA
TTGAAATCTGAAGAAAAAGCCATTACTCACGCACTCGCAAATGTTTTTCCGTCAGAGGAA
ATGATTAGCGTTGATAAAAATACGGTTTACGTACCATCCATAGCGAAATATGTACTGTAC
GATGAACATACAAAGAGTTATTTCCTTTCAGACAGTAATCTCATAACTGAGGTAGGTGCA
AGGAAAAAACTTACAATTATTAAGGAAGGTTCTGCTTATACAACAAAAGAATTATCAGTT
TCTGAGGAAAATGAAGTAAGGGAACTGAAAGAGGAAATAAGGAAACAAAGTAAAGAGTAT
TTAGAAGAGCAAATTAAAGAATGTAAAGGAAAATTGAGGGAAATAGAAGGGAAAAATGAC
ACGAATAGTATTCGGGAAAAAGAAAAATTTGAGAAGCAAATTCAAGGCGCTGAATCCAGA
ATCAAATTGCTCACAGGAAACAGTTTGCTCAGTAAGCAAGCAAGAGAGCAAGTAACTAAA
AAAATTAAGGATTGTGAAAATAAAATTAGAGAAATCACTACTCCAGAATACTTTGTATTC
GTTACTAAAACGCCACAAATCATGGCTTTAGAAGAAAGGGTGCTTGAGTTAGAAAAGGCA
ATGAATCAATCCTACAGAGAATTTATGGAGGGTGCTAAAGACAAGAATACGCTTGCATCT
CAGTATGATAAAGCAAAAACTGATTATTTACAGGCTAAAGAAAAGCTTAACAGCGCTTAT
GCAACCGTAGATTACCTGAGAACTTATAGAGACATAGGCAGTGAATTAACGACTAAAGAC
CTTCAAAGCATTCTTCACATTGGTACGATAGAGGGTAAAGCATCAATTTTAACCAAGCTT
TTGGGCGCTAATGTTCCTAAATTGCCATTAAATTCAAGTGAGCTCGATCAGTTAAGGAAT
ATTAAGCAGGCTCTGGAACAGAAGAAAGAAGATAAAAGTATCACAATGGAAGACAGAGCT
GCTCTTATTATGTTGATTGGTACAGAATTACAGCATCATATATTAGAACGAACAGCCTGC
GCTCATGGAAAGTTAGACAAATGGAATAGAGAAGCTTATGCTCAGTTATTAACTGAGTTT
AAGGCTGAAGTATCAGAGCTTAAAAAACTATCAGGAACGTTGCCCTTAGAGCAGTTCTCT
GAATTGTGGCGTTCAATAAACTCTGAATTTGCAGATGAAGATAAGGAACTGGATAAATTT
TTTATCCCCCCGGTCACTGCGATTGAAAAGAGTGCTCCTAAACCAATTAGCCTAAATACA
AAAACAACATTCATGCCTATTGAATCAATAGGTGCTCGCTCATTGATCCAATTTAATTTG
TTTACGGATCCCCAAAAACTCGTTGATTCATCTCAGCTGGATCTTGAAATGCGCTTAAAG
ACTGGTTTAAGTACATTTAAAGATTCTATCCAAGCTCAAGAAGATGGTTATTATTATGAA
AACTACGGGGTTTTTAATGAAAAAACTCTTGAAAAATTAATGAGTGTTACTCCTGGTCAT
AATGGACTTGGAGGCGTAAGTAGAGAAAATATTTCGGATTTGTTCGAGATAATGAAGGAA
AATGGTTGGATTCGTGCTGTAGGATCTGAAGATTCGAACAGATATCAGCTTGCACGCCAC
CCAAGTGAATTCTACTCTGCACCTAAAATTTCAAGTTATTTAGCGGAAAAAGGTTTTTCA
AAAAGCGAAATACGCAATATTTCAGATAGACTGGAGACATTTTTATATCAGACGGCTGTG
AGTGGTGGTACCTATTCAATAAAAGAAGGAAACCGAGATGAATTAATTGAAAAAGTCACA
GGGGCTCAGGAAAAATGCAATAATGAATACTTGGATGCCAAGGATAAAATTGAATCGATT
TTAGCTGAAACTTCTCCACGTGTTACGTTTGCTGAACTAAATGCGGCATATCTTTTAAAT
GATTTTACGAAGTTACTTTCTAAATTTCCCAAAGGAACGGACCTGCATCAGAAAGAGATA
GCATTAAATAATGCGATGACCAGGATGTTGTATTATAAAACCGAGTTAGATCATTTAAAT
GACATTCAGGCAATGTTCAAAGGCGGGCAAGATGCGAAAGCGGTAGCAATGTTGCATATA
AAACGAAATTATTCGCTTGATCGCTTACTTGATTCTGAAATTGCTTTAGATACTACTGCA



ACTAGAGAAGCAGTGGAACAAGAGCGAAAAATGCAAAGAGCATTCTTGCTGTTTGAATCT
GAATTTGGTCACCGATGCAATACCCGCCAGGTTAATATTTTCCGTGGTTTATTACTTGAT
GACGAACTGAATCCAGACAAAATTGATTCAGCCCAAGCCAGAATGGGATTTGGTAAGACA
ACCCTGTTACCATTAGTCGCTCTGTATAAAACTGAGGCTAATAAATTGGTACGCTTTATA
GTACCAAAATCAGCGCTTGAAACTAATACATCCGATATGTCGCTGACGTTGAGTAACTTG
TTAGCCGGTCGTGCTGTAAAAGATGATTTCCAGCGCTATCGAATTGAGTCTGATCCTGAA
CCTGAGATGGGTTTGGATAGTCCTCGTTTGAAGTCTTTCCAGAACGCAAAAGAAGACCTG
AAAAAACGACTCGCGATGTATGAGAGAATCAGAGAAAATCGAGAAGTATTGGTGCAGTCA
CCTAGCGTTCGTAACTCCATGGAGTGTCAAGCTAAAATTTTCTTGGATATGCTGAACCAG
CTAAACCCCAAGGAATCCTTACAAAGAAAAGAGATTATGGAGTGTATTTCAATACTAAAT
GAAATCCGTTCTATGGTAACAGTTTCAGTATTCGATGAGTTAGATGCTACTCAGGATAGT
GCAACTACAGATGTAAATTATACATCGGGTACTAAAGAATCAATTAATCCGGATGAAATC
TATCCTCTGGAAGTGATAACTCAGACTATCAAGTCTGCAGAAGATAAAAAACCGGCTAAA
TTGGCTGAGATTCTATTTGAGAAATTTAAAATATCGGATCCAGATGGAAGTATTCTGAAG
TACGTAACTTCTTTAGAAGAAGAGCAACCCAAAGGTGTTAATCAGTCAAATAGTACGCAA
GTTTATTTAATGCGTGCTGTGCTTACCGATCCAATTATGCTGAGTGTATTTACTGAAAAA
GAACCAGGAACAGACTTTGGAATTTGGTTCGAAAATGCTCAGGATGGGTCAAAGCAATAT
GATTATGAAGCTCTTAGAACAGGGAAAGAAACAAAGTCTACAAAACCATTATTAATTACG
GTTCCTTACCAGGCCGCCAATACGCCAAAACCGAGAGGGTCACGATTTGACAATCCGGAA
GTCACCGCCATTACGACTTTCTTGTATTATCTGGATCCCAGGACAGAAATAAATGAGGTA
CCTCATTTAGAGTTTTTAATCGATTCTTTCAGAAGCGGTGTTGGAGAAAAACCGTTCCTT
GATTCCACAGGGCAGCAAATTGAGCCTGAATTCCGAGAAATATTCAATAAAATTAAAGAG
TTATCAGAAATTGAAGACCCAATTTTTAGAAAGTCTGAAAGAGAAAAATACTTTTCTGAG
CTTGATAAGGGAGAGGCATTCAGGAAGATGTTGGCTCGCACTATTATTCAGGAGCAAATT
AAATTTGATAGTGGCAAGGCAAACAGTAATCGATATGAAATGGGCACCACTCAAGATGTT
GTAATTGGATTCTCAGGAACTGCTGGTGATACATCTTCTCATTTCAAAGAGAACATGCTT
GATCCTGCTGCCGATGGCAACATGACCTTAGGTATTATGGGAAGACAAAATTGTCAAGCT
ACTACGTCACTTGATACTGAAAGTTTTACAAGCTCTGGCGATTACACCGGTTCTTTGATA
AAAGAGTTGGCTAAATCCTTTTCAGACAAGTCAAGAACTTTAATTGATGTAGGGGGGTTA
TGCAAGATCTCTAATCGTGGGGTTGCTTTAGAAATTGCAAAACAACTAAAAATAAAAGAA
GAACCACTAAAAAGTCTCAAAGGGGTTATTTTCTACGATGATGTAACCAATATGAAAAAG
GTCCTTATCCTGAAAGAGGGTAAAGAAACCATAGTTGATTTAACTCCCGAAATGGTAGCT
GATTCCGATAAAAACGGCAGTTATTTTACCTATTATGATCAAAGTCACTCTCGCGGTGCG
GACATTAAGCAGATGGATGGAGCTCATGCGCATTTAACCCTGAACTTTACAGTGACTAAT
AATGACTACAAGCAAGCTATAATGAGAATGAGGAAAATTGTTGATAAAACATCAGGACAG
TCATTCTCCATAGCCATACCCGATAACGTCAAAGAACAGATATTTATCGACCTGAAACTT
AACAAAAGTGATAGGCCATCTGGACTTACAGGAAACGATGTTGCATTTTGGTTAAGACAA
AAAGAGCTGAAGAATGATCTAAATAATGTTTCTGTACTGACAATGGAGTTAGATTCAGTT
ATAAAAAATGCAATTTTGCAGCAACAAGCAGAGATAACCAAGTTATTAAAAGAGAAGGGT
ACAGAATTATCGGATGAACAAATCAAAGCGTTTGGCAAAATGGTTGCCAAACTCAATAAA
ATTTCCCCCTTCATTTCTGGTAGTGTGGGTGATTTAAAGGCCAAATATGGTGGTACATAT
GGTGAAATTACCAGGGAAGCCTTTATTGAAAAGCTAGAAAAGTCGTTCAAAGAGCGCATG
AGTGAGCTTTATGAAGCAGTTGATATTGCAAGAAGCGAGTTGAATTTAAAGGCCAGAGAG
ATTCGAGAAAAACCAGAAGACGATCCTTATGTTTCTATGAAAGATAGAATTATAGAAAGA
CGCAAAGCGCAACTAAGTCCTAAATTTGTAATTCCTTCCGAACGTGGTAATGCTTTGGCT
GAAGCGGAGAGTGTCACTGAGAATCAGTCGCAGAGTCAATCACAAAGTCAAAGCCAGAGT
CAAAGTCAAACTCAAACCCATTCATTTTCTGAAGTGAATAATGAAGAAGTTGTGGTTGAA
GCTGTGCTGACCAAACATGAAGTTCCTATCGAACCGGTCTCTATATCGTATTTAGCAAAT
CCAAGAGAACTAAGCAACTTACCTTTTGCCTATAAAACACCTCATATGACGCATTTATTC
ACAGATAGCGATCCTATTCGTTGTAGTTCTAAGTATACAAAAGAAGATCCGCTGCCTCCT
GTTCGGTATTTTGTAGCTCGGGAAGTGGGTAATCCAAAAATAATTTTAATTAACCAAGAT
GAGGCAAACCGATTTAAAGCAGCTCCTCAAGAAGGATGGAGCTTATACGATATTAGAAAC
ACCAAACTTCAAGAGGTTTCCAAATTAAAAGTGCTTGAACCTATTGCTGGTCCGGTAATC
GAATCTTTAAAAGATCCACTGGTGAAAAAATTGAATTTCGCCGCTTACAGAAATCCGGTA
TTTGGTGAAACGGTTAAAGAACTATCAACATCATTTGAAGGAATTTTAACTGAAAAACAA
TTAAAACCTTCACTTGAGATAAATTATTCTGATACTAAAAATCTTACCGCCAAGGATAAA
ATATTTGATTTATCAGAATGGGGTTTTACTGGAAAAAATTCAAAGAAAACTCAAATACAA
ATTGCGCAATCAGAAACACTGAAAAATATTGATATAAATGGAAAAGAATATAAAGAGTCT
GGTGTCACTATTTCCATAGGAAAAGGGGAGGGGCGGGCTGAAGTATTTGTATCTTCAAAA
CTCAATGAACGTTTTTCCGCCGAGAAACGCCCAAAAATTGATGAAGTGAATGATCAAATT
AAAAAGGAATTTGATGAGGCAAGGAAAAAAGGAACAGATCTTAAAAAACAATATCAAGAC
CTTCGACTTAGAAAGCATGAAAGATTCGAATATTATCGTGATCAAATTGAAAAATTGGAA
AAGCAAAGAGAAGATGTGATAAAAGACGGATCAAAGAAACTAATTGAGCGTTTCCCGGAA
GGAATGCGATTTTTATTTGATGTAAGAGATTACTATGAGGGCAATTTTGGTAGTAAAGCC
TTATGGTATATTCGAAACTTTTCCCGCACGAAGCTAGACGGTTCACCAGAATATGGTTTC



AAACTTGATGGGCAATGGTTTGGAGAGGTTGAGGATGGTGTGGGGCATTGTGTAAACAAA
TTATTTAAAGAGAACAAGAATAAAGCAATGACTCAGGAAGAGTTAAGCAGAAAATTAGAT
GAGCAGATTAATAGAGTTTACACCATTGTAGAAACGAGATTTCATGATTCTGTAAGCTAT
GAAGATCACAATACTGTTCCCATGGAGGCACTATTTGCTGCGAGCCAGGAACCAGCAACT
AAAACAGTTATAGAAAAAAAGACCACAGGAGGGAAGAAAAATAAGAAAACGGTAAATGTT
CCAGTAGAAAAGCCTAATACTGATGTTGAGATCTGGGGTGAAAAATTCAATTCTGCATTT
AAGGATCTCTTCTTTGATGTTAGTTCTTGGGTACTGGATGATAAGACCTCTGATGAGAAA
AAAAGAAATAAGGCTTTCAATGAATGGAGTGAACAGGTCGAAAGCGAAATTGTAAAGGCT
AGAAGCACAATGCCAAAACTTTCTCGAACAGAACTCCTGGAGAAAATTTTGAATGTCACT
CGGACCTTTGCAGAGAAAAATGATCAGGATTCTGAAGATCTTGTAGAGAGAGTTAAGAAC
AGGTTGTGTTACTCTACAACGGCTGGGCCAAATAAACAAAAGAATCTTGCCACTATGCGA
GAAGACATCAAGAATATGATCATTCAAGATTTCATTGATGTTGCCGAAAATCCAAGTGAA
GAACAAAAAGAATTTTATGAAAAAGTTCTAAATCTTGCTAAGACAAAACTTGTTAAAAAT
AATTATAAAGTTCCAGATAGATTATTGGATTATAAGACACATCCTATTTCTAAAGACGAA
ATTAGAGAAGCGGTCAAGCAAGCGTTTATTAATCAAAATGTGGCTACCACTCCAGAAGAA
ATAGAGGAGTTTGTGGTAATGGCAGCTGAGCGGCTTGCAGGGCATAAACATCTTGTTGAA
GAGTTATTGCCACATTACAGACCGGTAAAAGATCGTCCGATATATTTCAGTGAGCTGGAT
GGACAAAAGCGAAGATTATTTGGCGTTAGTCATGATATTCTCACACAAATGGATGATGAT
GTTTTAGAGATTGATGAGAAAATAAAAGAGCTTAAGGAGAAACGCAAAGCAGAAATTGCC
CAACTTGAGAGTGAAGGTGCTGATATTAAAGAAAAGCTAGTAGAAAATACAGCTAAGGTT
AAAGAATTAAATGGACAATGGAATGCGATTCAAAAATTAATAGATGGCATTAAGAAATTC
TTTGGTGTCTTCACTACGGAAAACCATGTCAACGTACACGAAGAGAAGCCAACAGAGTTT
TTTGATAATCATTTTAATATACCTGCAATTATTGACCATGAAGTATCAATGACAGCTGAT
CTCACGTTTACTCCTCCAGAGTACTATGAGGTGCAGCATGATATGGAAGTGCAACGAGAA
CAACTACATGGTCTTGATGATTCTACTGAGCTTCGTGCTGAAGGTACTGTGATTAATGCT
GGTAAAATTGTTGCCAGGGAATCTGCTGAAGTACAAGGAAGGGAAAATGTTGTATTGGGA
CTTGTAGAAGAGCATGTACTGGAAGAGCGTCAGGAAGTTACTCTCAAGAAAGATCCTGCA
TTAGTTGTTGTTAACAAGCCTGTTTTTGAAGTTGAACCTTTACAACCTGAGCTTGTGGGT
AAAAAAGGGGATACTAGAGAAATAACTCATAAATATAAAACTCGTTTGCATAAAGAATTT
GAGGAGGAAAATAACCATGAAGTTCAAGTGCATAACAAATTATAA

>Lp_sbsp_fraseri_hypothetical_protein_group_3297
ATGAGATTTTTTTCTGAGCAAAAAAAAATACTCAAGAGCTTGGGGTTATATTCTGATGAA
ATTGAGTATATTCTTGAAAAATTAATGAACAGAAAAGCCTGGATCCTATACGATGAACAT
GCGGATAACACCATAAAAATTCAAGTTTTTAAATTGAAAAAAGAAAAGTATTTTGCTCTT
GTAAATTGTGAATCATTGTGCGGTATAAAGGATAAAGCGTTATTCATCAAACAAGGTGTC
GAGTTTGCGCTTAAACAAAAAAACTTACCTGTCTCCTTTAATGATATTGCTGTAGGTGGC
CTCGTAAGTGATGAAGGGCGACTAGGATTTCTTTCCAAGATAATGGGCCAAATTCCACCA
CCAGTTCATGAATATGTAACTTTTAAGCTACCAGGTGAAGCCAATGTATCCATTGAAGAC
CCTCGAACTGGAATTTTTGACACCACTGAAAAACTTCAATCCAGAGCTGACGATCAAGTT
TGTTGTTTTGCGGCTTCCACCCTATTTTTTGCGTCCTATACCTTGTTGAAGCAAGGTAAG
GCACCAAAGAGTACTCCCGAACTTTTTGCTGAAATTTATAGGAACAAGGATCTTAAAACC
ATGATTCAACAACTCGAAAATAAAGTTGAACATTCAACTCAAACAAAACAGCAAGTCATT
GATTCTTTTATAGTGACTTTATCCAAGTTACTTCGAGATGGGGTAGACAAAACAGAAGAT
ATGTATCAGGATTTACTCAAAACCCTATAA

>Lp_sbsp_fraseri_hypothetical_protein_group_3302

ATGCCAAAATTTAAACCGACTATTAAAGAATTAAGACTGATTGCTTTGGCTTCCAGAGGG
CTTGTCCAAACTATAAATAAGGAATTCATAAAATCAGCATCAGCGAGCAATGATATTCGA
CTTGAAGCAATTAACGAAGCTATAAAGATAGCAATTAGCTCAGCATCTGATGTGTCAAAT
GAAGGGGCTGATAAGCGATTGAAAATTGTTGTGATGTTATGCAACTTAAAATGGGAAGAT
CATCATCGAAATCAACATATTGTAAACAATGCATTTAAGCAAGCAGTAGAAACTAATAAC
AGGGAGCTTGTTATAGCTCTTTGCAACTTGGTTGCTCCAGCAAGTCAACCAAGTCAAAAA
ATGGTAAACGAGGCCTTATTACGAGAAGCAGAAAAAGCAATTAAAACCAATAATTGGAAA
TTTGTTATAGCTTTTTGCAACTTAACTGCTCCAGCACGTCAACCAAGTCAAAAAATAATT
AATACAATCCTAGACGCAGCATTATCAAATGCGGAGAGCTATGAAAATAAAGGTGCCATA
CAATCATCTTCTAAAGCATGGGAGGCTGTAAAAGCCATTGCGAGCTTACAACCGCCTGCT
ATTGTACCTGATAAAAATCTATCAGATAATGCATTAAGGCAATTAGCAAAAGTTCCACAG
GTACGAGCTGATAAGAAGTTAATTAACTTCGCCAAAAACGGGGAGTGGGTAAAGGTATTA
AATTATTTTATTCAACAACAAGGGGATAAACCTTCTCATACCGCAATGAATAATGTATTA
ACATCGGCAGTATCAGACCCCGACAATCAATGGGAGGTTTTTAAGGCACTTTGTTCTCTG
CACCAACCTGACTCAAAGACAGCTGGTAATTTGCTACAAATTGTAGCAGGAAAAGGGAGA
CTTGAGGTTGTCCAAATGCTTTGTAATTTAGATGACAAAAATGTACCTAATATATATTAC
GTTAAAAATGCGTTACAAGTTGCAAAAAATGCAGGATACCCAGAAATAACCAGATATCTT
TCTTTTGAAATGATTCGTCAATCTCTCGCAACAAAAGATAATTTAGCTCTTACACAGGCC



ATATTTCAAGACTATGTTAATCATGCTTTCGTTGGAAGTAGTTTGTTTAGTAGCCAAGTT
AGATCGGTAAAAACTCTTCTTTCACAGTTAAAACGTACTGCAGCACAAGAAAATGGAGAA
GATGCTAGAAATCAAGTGTTTATTGAAACCATAGAAAGGTTAAAAGCCATTATGGGGGAC
AATCAGGACTTGATCAGTCGTGTTGATTACATTGATAGCCATTGCAGCAAAAAGGCCCAC
GGTCTTGATTCATCACTTGTGGCTAAACTTTGA

>Lp_sbsp_fraseri_putative_ATPase
TTGCGAGCTTGTCGGATTGACATAAAAAATTTTAGAGGAATAAGTAAGGCAACTATTTTG
TTTCCAAAACATGGTGTCTTAATTGGTGATAACAACACCGGTAAGACGACAACTCTAGAA
GCCCTTGATCTCGTACTCGGACCTGATCGCCTTAACAAATACCCCCCTATTGATGAACAT
GATTTCTTCAGGGGAAAATATAGAACCGAACCTACCGATGTGACTGATAAAACTGTAAAC
AGCGACAAATCTTCCAACACTCAAGAGGAAATTAAGGATAAATCAACTGAAATACCTCAT
ATTGAAATTGAAGTCACCATTACAGATTTGACTGAGGAACAGCAAGCGAAGTTTGGTGAT
TACATCGAGTTTTGGGATTCAACAACAAATACATTATACGTCAAACCTGATCCAGCCGGA
ATTGATCAGGTTCATATTTCAGAAGCACTCCGAGTTACTTTTCATGGCCAGTATAATGAA
GAGGAAGATGACTTCGAAGGGAAAACTTTTTTTACCCGTAGCCTTACTGAAAATGATACA
CCCCAACCCTTCACCAAGAAAGATAAACAAGTATGCGGTTTTCTATATCTCCGTTCTATT
CGCACAGGTTCTCGCGCCCTGAGTCTAGAAAGGGGAAGTCTACTTGATATTATCCTGCGT
CTGAAGGAAATCAGACCACAAATGTGGGAAGATACTCTACAAGTTTTGTCGCAAACTGAA
GTCGCAAGCAATCCAGATCTAGGCATCTCACCTGTACTTGAAAGTATCAATAAGTCACTT
AAAAAATATGTACCCAGCGAATGGGGAATTGAACCTCATCTACGAGTATCCAGTCTTACT
CGGGAACATCTTAGAAAAATTATCACGGCATTCATAACAACTGATGATGGGAATCATTCC
GCACCGTTTTACCGACAAGGTAGTGGCACTATTAATATGCTGATGCTGGCTATGCTTTCT
CAAATTGCAGAGAGAAAACAGAATGTTATATTTGCTATGGAAGAGCCTGAAACTGCCATA
CCTCCGTATGCACAAAAGCGGATCGTGCATGAAGTACGAAAGCTAGCATCACAAACTCTT
TTTACGTCACACTCCCCATATGTATTAGAAGAATTCGACATTGAGGAGACAATTATATTA
GGACGAAATTCTGACGGCTTACTTATCCAGAAAAAAATCTCCTTACCAAGTAATGTAAAA
CTCAAACGCTATCGGCAGGAGTTTCGTACTCGTTTCTGTGAGGGTTTACTTGCTCGCCGC
GTTCTTATTGCGGAAGGCCCGACAGAAGCATCAGCGTTCCCTGCGGTGTGCAGGCGTCTA
GCAGAACTAAATCCCGATACATACGCCTCACTCGAAGAACTCGGAATCTGTACGTTAGAT
GCTGATGGTGAAAGTAATATCTCAGGAATGGCTCAGCTCTACCGTGATCTGGGAAAAAAG
ACGTTTGCTCTATGTGACAAACAAAGTGACGAAAGCAAAACTCTCATTGAAAGCCAAGTT
GAGGTTATATTAATGCACCAAGAAAAAGGATTTGAAAACCTAATCTTGAACAATACCACA
GAGACAGCTTTGCAAAGATTTGCCAGATTAATAGATTGGCCGCAACATTTGCTTCAAAAA
TATCCTAATCCAGAACAACAGGCCTCTACTGCGGTACCTGAATATCTCCGCAAGCATAAG
GGAGAAGGAGTATGCGCTGACTTTCTAGCTCAGTGTTATGAAACAGAAATCCCCAAATGG
CTTCGGGATGCCTGTATCCAATTAAAAGCTACTTGTACATCCAGTCTAATAGCAGAGGAG
GCTCAAGCTAGTTCAAGAGTCGATGAGAATGCAACTGACTGA

>Lp_sbsp_fraseri_hypothetical_protein_group_4243
>PROKKA_02388 hypothetical protein
ATGGCTAAATATCCGGCATTATTAAAAAGCTCAGAGATTTGTATTGCTAAGAGAGCGATA
AAGTGCGCTTTTAATAAAAAACATGTGATGAAAAAAGGTGATATCTATTTGCTGATTAAA
TCTTCAACCATTAAGTTTCCATTTTCGCTTGAAAAGAAATACTGTAATCAATGTGCGACA
CATATTCTTAATGATGCAGAGATGAATTTAAAATCGATAATCGCAGCTAGGATTGAACTA
CAAGGTAAAATATAA

>Lp_sbsp_fraseri_D-7708 ChitinaseD_precursor

ATGAAATACTTATTATTAGGTTTGGGAGCGCTTACCACCATTTCGACAACAGTTTATTCC
TCTCTTCCCTCGGCAATTATACAGCCAGTATCCTGCATTACCTCTCAATTCACTTCCACC
GGCAATCAACATTGGAGATCCATCAATCTAAAATTAACCAACAGTTGTGGCCAAGCAGTT
GATTTTCAGAATTCGACCGTGACTTTTCAGACAAAGGCGTCGCTTAATACGTCGTTTTGG
GGTGATTTCTGGCCTTTGTCTTATCCTGATAATACATTAAACATTAGTTCCCAACCGCAA
CCGGGTGGAAATTACCTGGCCACATTGACCTTGCATTTCCCCACCTTCCCAGGTGCCAAC
AGCAAATTACCAGCTGGAAGTTCAATTACTCTTAAATACGGTGATTTTACTGACAGCTAT
ATTGAAAATACAGTTAATGTTTATTTAGGAACACCCGTTAATATCGGAAACATCCAGCTG
ACTAATAATACAGTAAAACCCACCAATGTGCTTCAGAATTATGCCTTGGTTCATATCACA
TTAAATGGCCAAGCTGTCAGTGATGTCCAATTGCCTTGGAATAGTACACAACTAATAACC
GGCCTTGCTGCAGGAACTTATGGGCTTGCTGCCGAAACAGTTACAAGCACCGACGGCAAT
ACTTATCAGGGTACCGCAGTTCCTAGTACCGTCACTGTGAATGCTAACCAGACAAGCAAT
GCGACTATTAACTATGCATCAGTTCCCCAAACTGGAAAGATTAGTATCAATCTGCAAGCA
CTGCCTAGTGAATTAACTGGCTATACGGATAACCCCTCGGTATTGTTAACTCTTCCTCAA
ACTGGCACCTCCCAATTGCAAACTGTGAGCTGGGGCAATTCGACCACAGTGACCCAATTA



AAAGACGGTGCGTCTTATCAGTTTTCAACATCACCTATCCATTTCAATAACTACCAGTGC
AAGCCTTTGTTTACACCAACTACAGTTATTGCCAATAAAACCAATGTGCCAACCACTAAT
CTCACTTACCAATGCGTTCAGGTCGTCCAGGATTCAGTCACTGTAAAAGTGCAAGGGGCA
CCTGCTTCATTAGCAACAATTAATATTACCTTCACTCCTAATGATAACACAGCACCGATT
GTGCAAACTGTCGATTTAGCGAATGGAAGTGGCTCTGCGATTATTTCTTTGATTGATGGA
GTTATTTACACAGTGTCAGGCCAAGCTGTTTCAGGTTACACCTTAAATTTTTCACCCCAA
CCGCTGACTGCAACGGCTAATGCCATTGAAACAGTGACTTTATCAGCTAATCCAGCCAGT
AATGGTCGCATCATTGGTTACCTGCCTGGCTGGAAAACACCACCGACTCCACAAGCACTG
GCTGATGCGGGTTATACCCACATGATGGTTGCTTTCGGCGTATTTAGCACCAGCAAACCA
GGACAGATTACACCGGCGTTTGATACTATAACCAAGCCCTACATTCAGTCCTTGCATCAG
AAAGGCATTAAGGTCATCTTATCATTAGGCGGTGCATTGACCAGCTTACCGAACACCACG
GTTGATTTTCATCAGGCATTGACAGCTGCCACATCACCCGATGCCTTTAAGCAAACCTTT
ATAAATTCCTTACGTAGTTTAATGGATGAATACGAGTTTGATGGGTTTGACATCGACATT
GAGCATGGTTTGAATGGCAGCGGTACCTTTGTCAACCCACAAGGCGACATCGCGGTTTTA
GCCAGTATTATCAACACGATGTACAGCCAGAATACTAATTTGCTGATTACCATGGCACCA
CAGACAGCTAATGTGGCAGCAACCAATGGTTTTGACGGGGTCTGGGGTAACTATGCTTCT
TTGATTATGCAAACTCATGATGCCTTGGCCTGGGTCGGTATACAACTTTACAATACAGGC
TGCATGTTCGGCATTGATATGGTGTGTTACGGCCCAACGCCAACCAGCAATCCTGATTTC
AGTGTCGCCATGGCCACTGATCTGCTGGAAAACTGGCCAGCTCAATTACCCAATGGCAGT
AATACAGGCTTCCAACCCTATATCAGCCACTTAAACCCATCCCAGGTAGTCATCGGATAT
CTCGCAGCTAATGCCAGTGGCAACGGTGACGGCTCGCCTGTAATTCCAACAAGCACCATT
AAACGTGCCATCCAGTGCCTGAAAACAGCAACGGTTAGTAGTAACAGTTGCGGATCGTAT
GTCCCTCCTCGCGCCTATGGAAATATTGGGGGGGTATTTAACTGGGAAGTTACCTTTGAT
CAGAGTAACAACTTCAGGTTTGCTACTGACCTCAGAAACTGTGTTATCAACGGTGTATGT
AGTTGA

>Lp_sbsp_fraseri_D-7708 hypothetical_ protein_group_4210
ATGTCACGAATGGTCATAGATGATGTGCTTTGGGATGGTTTTCAAAAACTATCACCCAAA
CCGAAAGGGCGACATGGGAACGATGCTCGCTTATTTATGGAAGCAATATGCTCGATGCTA
CGAACTGGAGCCACTTGGCGTGATTTATCCCGGTATATGGCAATTGGAAAAGCGTTTATA
ATCGATATAATTATTGGTCTAAAAAAGGCTATATTGCTGCCATACTGGCAGAATTGA

>Lp_sbsp_raphaeli_gmr5
ATGACAGAACTAAATAACCAGCAAATAAGTCATCTACGCAATACTATTACAAAAATGGAG
CTTATATTTAATGCTATTGACGAAGCAGTAGTTTGGGCTAATAAAAAAGGCAATATTCAA
TGGTGCAATCAAGCTTTTGATGACCTGATTGGCGAACCCCATATTACTTTACTAGGTAAA
AATATCCTTGAGATATTTGATTTGATGAATATTCTACCCTCCGATTCAACTTATGGTAAT
GATCAATTATTTAATTTGCACGTTGATGGATGGACAGAGTTTGAATTTTATCTTGCGGGT
CAAGAAGAAAAATTTTTCCGAATTTCCGTAAGACGCTTTGGTTTGGAGGGAGAGGATAAA
TCCTATCTTATTATTATTCGTAATATTACTGAGCAAAGAAAATACCAGAAACAATTGGAG
CATCTGGCTCATTATGATCTATTAACCAATCTTCCAAATCGTCGCCAATTTGAAACTCAT
TTTGAGCATGAGCTTGCAAGATCAGAACGGCATAATCGTCAATTTGCTGTCTTATTTATT
GATGTCAATAATTTTAAAATGATTAATGATACGTATGGGCATAAAGTCGGTGACTTATTT
TTAATAAAATTAGCCGAGCAATTAACGAATTCTATTCGAAATGAAGATTTTGCAGCACGT
ATTGGTGGAGATGAGTTTATTGTTATTATTTCTGAAATTGAGAACTACAGTAGCGCAAAA
GCAGCCACAGAGAACATTTATAAAGCGTTAAATGTAACCTATAATTTATCGGGGAATAAA
GTCGAAGGCAGCGTCAGTATAGGCATAGCCTGCGTTCCCCAAGACGGTAAGATAATTGAT
GATATTATCCGTGTGGCAGATCAAAGAATGTATCAAAAAAAGAAAGCGAACACTAATTTT
CCTCATACCCAATGA

>Lp_sbsp_raphaeli_hypothetical protein_group_ 2608

TTGGTAGATAATTCCCAATATCAAGGACTATTAGATAATCCTCTTTTTGATGTAGAGCAT
GCGTTAAGTTTGTATGCAAATAGTTATTGTATAATTCCTGCGGAATACATTTATGATAAA
AGTGTGTTAGATTCTATGATAGATGTTATAAAAAAATGTCACATTTACATTATTGGGCTT
CAACCAAAAATAGATTATCTTAGAGCCACGCAAGATAAAAATAAAGTTTTCCTTACATTT
TCAATACTTGGGAAAGACTATACGATAGAGAATACTCTGCCCAATGGAATTAAGATAAGC
CAGGGTAATGAATTATTTTTTACAAATGAGCAGGGTATACGATACAAACCAGATCTAACA
TTAATTCAAAGACACCTAAGTCAGGAATCAAATGCAGTAACTTTTGAAGTTAAATATATT
GGTCAAGCTTATGGTAAAGAAGGTTCGAGAAATGCTGTAGATAGACTGTTGAAACATGAA
ACGTTACAGGAAATTTCTCTCAAAGGGATTCCTAATGGTTACCAATTATATCTTCTTTTA
CTCGAAATACATCCTAATAATAAATTGATTACAGTATTTAAGCCTAATGCAAAAAACAAG
GATGAAGACTCTTCTCGTATCATGGCAGGGCTAGAAAAATTGTATAATACAACCCTACAA
GAGCGAATATCTTTATATGAAGCAGCGCTCATACGATATTTTTCTCCACAATATAATAAA
GAATTCAAAAATAGTTTTCCATCGACAAATTTGAAAATACTTCAAGATTGTTACGAAAAA
GATTTCTCCGCTGTTGTTGCTGAAATTTATTTTGATAATTTGCCTTTTAAATTATTTTCT



GAAGTCGTAAAAGCTTCGGAGTATCATATAGCCTCCTTCAATTTACATACAGAGGACGAT
AGAAAACTATTTTTCGGAATATTAAAAGATAGTATTAGTTAA

>Lp_sbsp_raphaeli_hypothetical protein_group_3340
GTGCAAGCCCTTTTTTACTACATATTGCTCATTTCCATTATTGATATACCCAGATTTTTA
AAAATCGCTTTACTTGATTTAATCCCGGGTTATTTATTCCTGCAAATTAGAGAAGTCTTT
CGAAGATTAACAAATCCCATGACCATATTAAGTTATAATGAAACTTTGAGATTATCGCCT
TTTATTTTAGCCAGTATTGCCATCTTGTATCAGAGAGTCTCTGTTTTGAATGAAATTATT
GACTTTGAAAAAGTCCAGTCTCTAACGAAATTGGAACAAATCGTTCCTTGTAAATTACAT
TTAAGTCTTGAAGTCTCACCCAGCAAATCAAATGACTGA

>Lp_sbsp_raphaeli PAS_domain_S-box_protein
ATGTCTACAAAAATTTCAGAAATAATTACTCAAGAAAATATTCCTGCTATTACAATCGAT
GAAGAAGGGATAATAACCCAGGTTAATGAGATGTTTCAGAAGGTATATGGTTGGGAAAAG
CAAAGTCTTGTGGGCAAACCTCTTTTTATCATTATTCCAGAAGAATTTCATACAGCCCAT
GATATTGGTTTTTCCCGATTCTTAAAAACGGAGAAACCTACACTGCTTGGTAAACCTTTA
GTACTGTCTATTCGCCATGCTACTGGTGGGACGCTGTCCGCTGAGCATACTATTTATGCT
GAGAAGAAAAAGAATAAATGGGCATTTGGTGCACTAATTAAACCTATGGAATCGGCAAAA
TGA

>Lp_sbsp_raphaeli_srpC
ATGAATAAAAATCCCAACTTTAAAGAAGCTTTCTTTGTCTTTTTACAAGTTGCGGCTTAT
AGTTTTGGCGGCCCGGCTAATCAAATTGCTGTTATGCACCGCTTATTGGTTGATGAAAAG
CAATGGATTGATGAGAAACAATTCTTAAATGCTTTAAATTATTGTATGCTGTTACCAGGC
CCTGAAGCACATCAATTAATCATCTATATAGGTTGGTTGTTGCACCGCGTTAGAGGTGGC
GTTGCCGCTGGACTATTATTTGTATTACCCGGATTTTTGTCTATTCTATTACTGAGCATC
TTATACGTAAACTATCAATCAACCAAACTGGTACAAGTCATATTTTATGGTATTAAACCG
GCAGTTATTGCAATTGTTCTAAGCGCGCTTATTCGGATTTCCAGAAAGTCATTAAAATCC
AAAAGTCATTATATTATTGCTTTATTTGCTTTCGTTGCTTTGTTTTTATTTAATCTTCCT
TTTCCAATTGTTATTCTGAGCGCAGCATTAATAGGTTACTTACTTAATCGATTTAATCTG
GCATTCAGTATTGATAACGAAAAAACCATTAATCAAAATTTACATACCATTTCATTTTCG
ACAGTGCAACTGATAAAAACCAGCGGTGTTTGGTTGGCGATTTGGCTTCTTCCCGTTTTT
TTTATTTTTCTTATAGCGGGAGTTCAACATGTATTCACCCAAGAGGCTTTTTTGTTCAGC
AAAACAGCGATATTAAGTTTTGGCGGCGCTTATGCGGTTTTATCTTATATCGCTCAGCAA
GCCGTGCAAACTTATGGCTGGTTAAGGCCCGTTGAAATGCTGGATGGATTAGGTATGGCT
GAGACAACACCTGGCCCTCTGATTCAAGTCGTACAGTTTGTCGGATTTCTTGCTGCCTAC
CGTTACGCTGGGGGCATGAGTCCATTACTGGCGGGCATTCTTGGCTCCATTATAACGACC
TGGGTGACTTTTGCCCCTTCTTTTTTATGGATATTTGTCGGCGCACCTTATATTGAACAG
CTAAGAAAAATACAAACACTACATGTTATATTAACTGCAATTACAGCGGCAATCGTTGGT
GTTATTCTTAACCTCTCGCTTTGGTTTGCCATCAATACTCTATTTAGCAAAGTAGATAAA
TTTCAAATGTTTATCTTTGATAGTTACCAACCTATCTGGTCTACCTTTGATTATAGTTCA
GCGTTTATTATGCTGGTTGCATTAATACTCACGTTCCATTATAAGGCAGGTATATTTCTG
ATTTTACTGACCGGTATCTTTCTGGGAAGCATCATTAATTCTATTTTTTAA

>Lp_sbsp_pascullei_ABC-type_sugar_transport_system_periplasmic component
ATGAAAAAAAATAAACGTTATGAGAGAACTAAATTTCCAAGCAACGTTATTATTAAATGT
ATAGATATAATTAAGACCGATTTACCAATATACCATTCGGTCTTTTCAGTTTCTTTTGAT
AATGAAGAATGGGAATATGACTCTTTTGATGAGTATGTTTCCGATTACAATAAAGATTGT
TCACGTTCTTCTTTATTACTCATCTTTCAAGATGAAAAATCAACAAATAGAGATGTGTTC
AATCTAAACTTTGATGAGGATAGAACAAGAATTTCTTTTGAATCTAACTCACGAGACCAG
ATAATTAAAATCTTCAATATATTCGAAGAAAATGCAAAATCATCATTATTACCAGAGTCA
AAAAATAATAATATTATTAAAGATGAGTTAGTTGTTTATATTGGACATGGACATGATCAA
GATTGGAAAATAGTCAAAGAAGAATTACAAGACAAGCATAATATAAAAATAGAGGCATAT
GAAACAGGAGCTAGAGCTGGCCATACGATTAGGGATGTTTTAGAAGATATGTCTAATAAA
AGTCATTTTGCAATTTTAGTTTTCACCGGAGAAGATGTTCAAAAAGATGACAAGATACGT
GCAAGGCAAAATATAATTCATGAAGCTGGTCTCTTTCAAGGCAGACTGGGATTTAATAAA
GCAGTAATAGTTATGAAAGAAAACGTGGAGATGCCTTCAAATTTAGATGGTATACAGCAA
ATTAGATATACAGATAATATTAAAGAAACGATCAGTGAGATATTGGCAACTATTTCTAGA
GAATTTTCTTAA

>Lp_sbsp_pascullei BNR_Asp-box_repeat_protein

ATGAAACGGACTTTACCAAAAATTTTATTTTTGCTACTTTCTCTTACTGGTAATCCCATC
TTTGCAGCAGGTTTATTGTTTAATGTTTTGGCTACTGGTTCCGTATTAACTATTAACACA
ACCATTCCAAATCACACCTATCCTAATGCTGGTATTTCTGTTAGGACACCAGGATATCAA
CTCACCGGACTTGGAAGAGATTGTCAGTTAAATACCAATGGTTATTGTTTATTTACCGTA




AGTGATAGGCAAACCGCTCAAATATCTATATCAGGACCATCAGGAACTGTACAAGTTGTT
CTGTGTTTAAATGGGGCTGGGGCTTTGTCTTGTCAGAATTATTATGTTCATATAGATAAT
TTTCTTTTTACTGTGGGCACTTATGAAAGTGGAGGAATTATTAGTCCGATTTTCTATCGC
TCTACTGATTTTGGAGCCACATGGCAAGGTCCTCTCTTTTTAACTGTTCCGGCTGGGGCA
ACAAATAATAAAGCGAATTCTATTTCTTGCTCAAAGTCAGGACTTGTTTGTTCCACCGTA
GGCAATATCTTTATTGGAGGAACAAATCAATCCTTTGCTTGGTCAACGAGTGACGGTGGA
ATTAATTGGCTACCATCTGTGATCCCCTTATCAACTGCCAATGAAATATTGATTGGTGTT
TCGTGTTCAAGTGATGGGGTAAAATGTGCAGCTGTTGGACAATCCCTCACTACAGGACGT
CCTATCGCTTATTTTTCTAAAAACTCAGGTAGAACATGGCTCGCTTCAACAGTTCCTGCA
GGTGCAACAGGTAGTATGCAAGGCGTTTCGTGCTCAAGTTCATTAAGTACTTGCACTGCT
GTGGGTTTGTCATTTGTTCCTCTCTCAGCAGTAGCTTATTATAGCCTAGATGAGGGGCAA
ACCTGGTTTACCTCATCAGGCATTGATCCAATTGAACAGGCGGTTTTATTTCGTGTTTCT
TGTTCTACTTCAGGAAAAAACTGTGCGTCTGTTGGTAAAACCCTTGATGATTTGAACTTA
ATTGCTTACACATCAGAAAACTCAGGAGTAACTTGGACCAAATCAGCACCATTTCAGTTA
CCTACGAATTCGCTCCCTACTGTCGAATTAGTCGGCCTCGGATGTTCTGATTCAGGAACT
CAGTGTACTGCAGTTGGTTCTGCTTCCAGTGCTACAGTTGATTTTGCTCTCAGTTATTCG
ACGAAAAATGGAGGAAGAACGTGGAGTAGCCCAACACTTGTCCCACCTCCTAATCCACCA
GGAACATCGATTGGATTCAATGGTTTGTTTTGTTATCCTTCAGGCGTCTTGTGTTTTGCA
GTTGGTCGAGCAGATTTAGCCAATCCCCGCCAACCAATTGTTTTTGAGACAGCTAATGGT
GGTTCTAATTGGGAAGAGGGTAGCCCTTTAAGTGGAGATGCGGGCAGATACAATTTATTT
AGTGCAAGCGGTAGTCACTGA

>Lp_sbsp_pascullei GGDEF_domain_protein
TTGTTGGGTAATCCCCCGATTTTAATTAAATTAGTGGAAAAATTAACTCATTCTATTCGA
AATGAAAATTTTGCGCCACGCATGGGTGGTGATGAGTTTATTGCTATTATTTCTGAAATT
AAGAACTATGAAAGTGCAACAACAGCCACACAGAAAATCTTAAAACATTATAATTTATCT
GGAAATAAAATTGAAGGTAGTATCCGTATAGGAATAACTGTTCCAAAAGACGGCAAAAAA
TAG

>Lp_sbsp_pascullei_immunogenic_protein_MPT70_precursor
ATGAAATTAATAAAGCAGTTCTTTTTATTGATGATTTTTTCTTTTTATAGCGTAGTGTCA
TCAGCTGGGAGTACTATTGTTGACGTTGCTGGAGGCAACAAGGATTTTTCAACTCTTGTC
TCTTTGTTGCAGAAAGCAGACTTAGTCAGTGCCTTGGAAGGTCAGGGTCCTTTTACAGTT
TTTGCACCAACCAACGAAGCCTTCGCTGCAGTACCCAAGACTGATTTGGATGCTCTTTTA
GCTAATCCTGAAAAATTGAAAGCCGTCTTACTTTACCATGTCGTCAGTGGGGATATCACT
TCTGATAAGATTAAACCAGGCAAGGTTAAAACCCTGAGTGGACAAGAGATTGAAATTACA
GTCAAAGATGGCAAAGTGTATGTGAATAATGCTGAGGTTGTAAAAGCTGATGTTAAAGCC
TCAAATGGTGTTATCCACGTTATAAATCAAGTATTAATGCCCAACCAGTAA

>Lp_sbsp_pascullei_uridine_cytidine_kinase
ATGGCATCTCATATTATTGGTATTAGTGGAAACATGGGTGCTGGAAAATCCACACTTACC
ATGGAGCTTGCGAAAGAGTTACATAGTACTTTTCTTAATTGGGATGATTTTGATGAGATT
TCCACAGGACCGGAGGACTATGTTGACTGGTATAAACGTGGAGAAAACTATATCGAGTGG
GATTATCAGAAATTGGCAGAAATTCTTGAATCTCTTAAAGTTAAACAATCCATAGCTCAT
CCAACATTACAAGTCACTCTAAATCCTACAAAATATATTATTTTTGATGCTCCTTTAGGA
CGATTTCATAGACAAACTGGAGTGTATATAGATACGTGGGTTCATCTTGACGTCCCACTG
GATGTTTCATTATGTAGATGGTTACTTAGAAATTACAAAGAAACAAATAGAACAAAAGAT
GAGCTTGTTTCTGAATTAGATTTTTATTTAAACCACTCAAGACCTCTATTTGACGATACG
AAATTTAAGGCTGAAGCGGATATAGTCATAGATGGAATGCTTTCAACCAAACTTCAGGTT
AAGATCATTGAAAAATATTTGATTAATGAAAACCTCTAA

>Lp_sbsp_pascullei_binfunctional_ AAC_APH
ATGACACCGACAAATCTTATTAATTTAATTCATTTTGAAAAAGTTAATCATTCACATCAA
GAGATAATATTTCAATGGCTTGCTGAGCCGCATATGCAAGAATTTTGGGATAATAGCCAA
GAACATAAGGATGATATTATCAACTTTATGGATGGGCGAGTTAACCCATCCAACTATTTC
AATGGAGTTTTTACCTATTGGATTGGCCTGGGTGACAATAACCCTTTTTGCTTTATCCTA
ACTGCCATCGTTAATAAAGACGATGATCTTCCACCAATATGGCAAGATAATATTTCAATA
TCAGGGGCAACATACAGTATTGATTTTGGGATTGGTAATCCAACTTATTTGGGTAAAAAA
TTAGCAACATCAACATTAAAATTGTTTACAGAATTTTTTCAAAAAGAAATAGATCCTTCT
GCAGATACATTTTTCATTGACCCAGCTGAACATAATCCACGAGCAAAGCATGTTTATGAA
AAAGCTGGCTTTAAAATGGCTGGTGATTTCGAAATGGATATTGGTGTTTTTAAAGGAGAG
CAAACACATTTAATGGTAATGAAATTACCAGAGAGATTTAAATAA




